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La reaccidn se repite tipicamente entre 30 y 40
ciclos para incremeantar exponencialmente la
cantidad de ADN.

Cacda ciclo duplica la cantidad de fragmento
amplificado, permitiendo millones de copias.

Diagnastico médico para detectar infecciones o
mutaciones.

Identificacién forense mediante analisis de ADN en

escenas del crimen.
\

Investigacidn genética para estudiar secuencias - Mﬁe‘ae[mes * la PCR

especificas.
Diagnestico de enfermedades genéticas.

Clonacian de genes para investigacian o produccion
de proteinas.

Alta sensibilidad y especificidad permiten detectar
pequefias cantidades de ADN y secuencias
aspacificas,

Limitaciones incluyen la contaminacién que puede
llevar a falsos positivos y arrores en cebadores gue
afectan la precisian.

PCR en tiempo real (qPCR), que permite
cuantificacion en tlempo real durante la
amplificacién.

PCR por cadenas (nested PCR), que aumenta la
sensibilidad y especificidad al realizar una segunda
amplificacion.

PCR multiplex, que permite amplificar miltiples
regiones de ADN en una sola reaccion usando varios
cebadores.

Ventajas y limitaciones

La PCR es una técnica de amplificacion de ADN que
permite obtener millones de coplas de un fragmento
especifico de material genétice en un perfodo corto

de tiempo.

Es un método fundamental en biclogia molecular
utilizado para detectar, cuantificar y manipular
secuancias de ADN de interés.

La complementariedad de cadenas de ADN permite
que los cebadores se unan especificamente a
regiones determinadas del ADN molde, facilitando su
amplificacion.

La replicacidn selectiva asegura que solo las
regiones especificas de interés sean copiadas
durante cada ciclo de la rsaccion.

ADN molde, gue contiene la secuencia objetivo a
amplificar.

Cebadores (primers}, que son secuencias cortas de
ADN disefladas para unirse a regiones especificas
del ADN molde.

Nucledtidos (dNTPs), que son los blogues de
construccidn necesarios para sintetizar nuevas
cadenas de ADM.

Tag polimerasa, una enzima termoestable que
sintetiza nuevas cadenas de ADN a partir de los
cebadores.

' Buffer, que proporciona un entorno adecuado para la
actividad enzimatica,

Separacion de las cadenas de ADN mediante

calentamiento.
Desnaturalizacion

Temperatura aproximada: 94-98°C, para romper los

enlaces de hidrogeno entre las bases,

Unidn de los cebadores a la cadena molde en

regiones complementarias.
Alineamiento (Annealing)

Temperatura ajustacda segun la secuencia y longitud
de los cebadores, tipicamente entre 50-65°C,

Sintesis de la cadena complementaria por la accidn
de la Taq polimerasa.

" Extensién (Elongacién)

Temperatura dptima: 72°C, que es ideal para la
actividad enzimética.



