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Aparece promotor 2 cajas (TATA)
Hebra de ADN

Se agrega sigma y pol RNA *Formando burbuja de transcripcion®

Burbuja empienza agregar *crecimiento de la cadena RNA*

Elongacion

Se elimina factor sigma

TRANSCRIPCION

Factor RHO (rompe union por hidrolisis)

Transcripcion primario Poli U= C-G C-G
*alargamiento de la cadena ARN naciente™®

Corte y empalme —— Elimina los intrones

CAP + cola poli -A
Ribosoma union —(

*3sitio de reconocimiento®

Transcripcion maduro



Se une al extremo 5° del ARNm
Ribosoma

Se desplaza hasta encontrar el codon de inicio AUG —— *codifica el aminoacido metionina (Met)*

Lleva metionina (en eucariotas) o formilmetionina (en

ARNLt iniciador — . ,
procariotas), se une a este codon.

Se une la subunidad mayor del ribosoma (60S o 50S),

formando el complejo de iniciacion.

Se une al siguiente codon del ARNm en el sitio A del

Nuevo ARNt — °,
ribosoma.

*entre el nuevo aminoacido y el que estaba en el sitio P*

Enlace peptidico
TRADUCCION Se forma por la enzima peptidil transferasa (presente en el
ARNT).

Se desplaza (transloca) a lo largo del ARNm, moviendo el
Ribosoma —— ARNt vacio al sitio E (salida) y el ARNt con la cadena
creciente al sitio P.

*El ribosoma llega a un codén de terminacion (UAA, UAG o
UGA).*

*No hay a estos codones*

ARNt complementario
Hacen que el ribosoma libere la cadena polipeptidica recién

Se unen factores de liberacion (proteinas), — ..
sintetizada.

Las subunidades ribosomicas se separan y el ARNm puede
ser reutilizado o degradado.



