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Arquitectura de proteinas Aminoacidos Las
proteinas son polimeros de aminoacidos, en los
que cada residuo ami- noacido esta unido al
siguiente a través de un tipo especifico de enlace
covalente. (El término "residuo" refleja la pérdida
de los elementos del agua cuando un
aminoacido se une a otro.)

Los aminoacidos tienen caracteristicas
estructurales comunes

Los 20 aminoacidos estandar encontrados en las
proteinas son a-aminoacidos. Tienen todos un
grupo carboxilo y un grupo amino unidos al
mismo atomo de carbono (el carbono a)

En todos los aminoacidos estandar excepto la
glicina, el car- bono a esta unido a cuatro grupos
diferentes: un grupo carboxi- lo, un grupo
amino, un grupo Ry un atomo de hidrégeno (en
la glicina el grupo R es otro atomo de
hidrégeno).

Los residuos aminoacidos de las proteinas son
estereoisomeros L

Casi todos los compuestos biolégicos con un centro
quiral se presentan en la naturaleza en una sola de
sus formas estereo- isdbmeras, sea la D o la L. Los
residuos aminoacidos de las pro- teinas son
exclusivamente L-estereoisémeros.

Los aminoacidos se pueden clasificar segun su grupo
R, El conocimiento de las propiedades quimicas de
los aminoaci- dos estandar es de vital importancia
para la comprensién de la bioquimica. El tema se
puede simplificar agrupando los amino- acidos en
cinco clases principales basadas en las propiedades
de sus grupos R

polar o hidrofilico (soluble en agua).
aminoacidos hidréfilos son aquellos que
tienen un grupo polar o carga positiva o
negativa en su grupo R.

Grupos R aromaticos. La fenilalanina, la tirosina y
el trip- téfano, con sus cadenas laterales
aromaticas, son relativamen- te apolares
(hidrofdbicos). Todos ellos pueden participar en
interacciones hidrofdbicas.

polares sin carga Los grupos R de estos aminoa-
cidos son mas solubles en agua, o mas
hidrofilicos, que los de los aminoacidos apolares,
debido a que contienen grupos funcional
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OBJETIVOS L

| orem iPsum DOLOr" SiT amerT.
CONSECTeTUr abiPiSCiNg eLiT. [\unc
BLANDIT rHONCUS ornare. |ntTeger
PHareTra cCommobo meTus, SED
MmaLesuaba LiguLa PELLENTESIUE ET.
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INVESTIGACION q

| orem iPSum DOLOr SiT amer,
CONSECTeTUr abiPiSCiNg eLiT. [\unc
BLANDIT rHONCUS ornare. InTeger
PHaretra commobo meTus, Seb '
MaLesSuaba LiguLa PeLLenTesqaue erT. Q

RESULTADOS

| orem iPSum DOLOr SiT ameT,
CONSECTeTUr abiPiSCiNg eLiT. [\unc
BLANDIT rHONCUS ornare. |ntTeger
PHaretra Commobo meTus, SED
MaLeSuaba LiguLa PeLLenTesqaue erT.

-

CONCLUSIONES
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