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INTRODUCCION 

Las proteínas son moléculas grandes. El esqueleto covalente de una proteína típica se             

compone   de centenares de enlaces individuales. Dado que es posible la rotación libre 

alrededor de            muchos de estos enlaces, las proteínas pueden adoptar, en principio, un 

minero ilimitado de         conformaciones. Sin embargo, cada proteína tiene una función 

química o estructural especifica, lo que sugiere que cada proteína posee una estructura 

tridimensional única. ¿Saque estabilidad tiene esta estructura? ¿Qué factores gran su 

formación y como se mantiene estable? A finales de los años 1920 se había cristalizado 

varias proteínas, entre ellas la hemoglobina (Mr. 64.500) y el enzima ureasa (Mr. -

183.000). Dado que, en general, la ordenación de las moléculas en un cristal solo se puede 

dar cuando las unidades moleculares que componen el cristal son idénticas, el simple hecho 

de que las proteínas puedan cristalizar es una prueba muy importante de que incluso las 

proteínas muy grandes son entidades químicas discretas con estructura única. Esta 

conclusión revolución el pensamiento vigente acerca de las proteínas y sus funciones, pero 

dio lugar a una visión incompleta. La estructura de las proteínas siempre es maleable, a 

veces de manera sorprendente. Los cambios estructurales pueden ser tan importantes para 

la función de la proteína como la estructura misma. En este capítulo exploraremos la 

estructura de las proteínas. Haremos énfasis en seis temas. En primer Lugar, la estructura o 

estructuras tridimensionales adoptadas por una proteína vienen determinadas por su 

secuencia de arninoacidos. En segundo Lugar, la funci6n de una proteína depende de su 

estructura. En tercer lugar, la mayoría de proteínas aisladas existen en una (mica forma 

estructural o un pequero minero de ellas. En cuarto lugar, las fuerzas más importantes que 

estabilizan la estructura especifican de una proteína son de naturaleza no covalente; el 

efecto hidrof6bico es particularmente importante. En quinto lugar, dentro del gran número 

de estructuras proteicas únicas, es posible reconocer algunos patrones estructurales 

comunes que nos ayudan a organizar nuestro conocimiento sobre la arquitectura de las 

proteínas. Finalmente, la estructura de las proteínas no es estática. Todas las proteínas 

experimentan cambios de conformaci6n, que pueden ser sutiles o espectaculares. Partes de 

muchas proteínas no poseen estructura discernible. Para algunas proteínas, la falta de 

estructura definida resulta básica para su funci6n. 
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CONCLUSION 

La estructura tridimensional de las proteínas es un factor determinante de su actividad 

biológica y se caracteriza por tener cuatro niveles de complejidad: primaria, secundaria, 

terciaria y cuaternaria. 

Cada nivel de estructura se define de la siguiente manera: 

Estructura primaria: Es la secuencia lineal de aminoácidos que componen la proteína. 

Estructura secundaria: Se define por las interacciones locales de tramos de la cadena 

polipeptídica, que pueden formar hélices α y láminas β. 

Estructura terciaria:  Se forma cuando la estructura secundaria se pliega sobre sí misma, 

originando una conformación globular. 

Estructura cuaternaria: Define cómo múltiples subunidades proteicas interaccionan para 

formar complejos más grandes. 

Cuando una proteína pierde su estructura tridimensional, se dice que se desnaturaliza. Esto 

significa que la estructura se aleja de su forma nativa debido a un cambio en su 

conformación tridimensional. 

La estructura tridimensional de una proteína es un factor determinante en su actividad 

biológica. Tiene un carácter jerarquizado, es decir, implica unos niveles de complejidad 

creciente que dan lugar a 4 tipos de estructuras: primaria, secundaria, terciaria y 

cuaternaria. 
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