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ARN mensajero

Transmite la informacion codificante
del ADN, sirviendo de pauta a la
sintesis de proteina.
« Se localiza en nucleo, donde se
asocia a las proteinas para al
citoplasma.
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ARN ribosomico

Ayuda a leer los ARNm y catalizar la
sintesis de proteina.
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snoRNA

Funciona en la  modificacion y
procesamiento de otras moleculas de
ARN, particularmente tRAN y rRNA.
« Se encuentra en el nucleolo de las
celulas eucariotas.

siARN

Es una molécula de ARN de doble cadena
que desencadena la interferencia de ARN
(silenciamiento de genes).
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ARN de transferencia

Transporta aminoacidos para la sintesis
de proteina.
« Estructura en forma de trébol
« Se encuentra disperso en el
citoplasma.
Consta de 70 a 90 aminoacidos.
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snRNA

Involucrado en el procesamiento de
moléculas de pre-ARN  mensajero,
trabajando junto con las proteina que
forman pequenas particulas de
ribonucleoproteinas nuclear que
reconocen secuencias de pre-ARN.

« Promueven la eliminacion de intrones y

la union de exones en el proceso
splicing.
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Splicing reaction
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Splicensome recycling

miRNA

Regulan la expresion genica dirigiendose a
moleculas de mRNA y pueden inhibir la
traduccion o promover la degradacion del
ARNmM.
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Estructura y funcion
del ARN polimerasa
|

Funcion

e Participa en la transcripcion
del hnRNA, el precursor del
RNAm y de algunos snRNA.

Estructura
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o Contiene entre 8 y 12 subunidades, \%
dos grandes subunidades de 240
KD(B) y 140 kD(B)). %\
¢ Otras dos subunidades llamadas
RBP3 y RBP11 subunidades a de
la ARNpol bacteriana.

e ARN pol Il utiliza factores de
transcripcion: TFIIA, TFIIB, TFIID (se
une a la caja TATA), TFIIE, TFIIF,
TFIH y TFI.

e Los promotores de la RNApol Il se
localizan en el extremo 5' del
centro de iniciacién de la
transcripcion.

Transcripcion en procariotas.

Un sélo tipo de RNA polimerasa para todos los tipos de ARN
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La caja

¢, Que es?

Es una secuencia que se encuentra
presente en la gran mayoria de los
promotores transcritos por la RNA-

TATA

Caracteristicas

« La caja TATA, junto con las secuencias

iniciadoras, es la responsable de
reclutar TBP, formando un complejo
con el TFIID.

o Se localiza comunmente rio arriba del

polimerasa Il.
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Factores de
transcripcion

« Fact de transcripcion de los genes de clase II: se
unen a secuencias de promotores situados
antes del sitio de transcripcion (mas frecuente
en la secuencia TATA).

Factores basales de transcripcion: son
necesarios para iniciar la sintesis de ARN en
todos los promotores, junto con el ARN
polimerasa.
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sitio de inicio de la transcripcion.
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TFIIA: interactua con las subunidades
TBP de TFIID y ayuda a la caja TATA
situada en el promotor.

TFIIB: conforma el complejo de pre-
iniciacion de la ARN polimerasa ll, sirve
como entre TFIID, el factor que
reconoce inicialmente la secuencia
promotor, y la ARN polimerasa |I.
TFIID: coordina las actividades de + de
70 polipeptidos para el inicio de la
transcripcion por la ARN polimerasa I,
se une a la region promotora y sirve
como estructura de ensamblaje.

TFIIE: recluta a TFIIH al complejo de
iniciacion y activa el dominio quinasa
del extremo C-terminal de la ARN
polimerasa Il.

TFIIF: estabiliza la ARN polimerasa |l
cuando esta en contacto con el ADN
fuera del promotor.

TFIIH: consta de 9 subunidades,
implicado en la transcripcion genetica
basal y reparacion del ADN y control
del ciclo celular.
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_ Etapas de la
transcripcion
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e El ARN polimerasa se une \
al ADN en una region l =q F2)
llamada promotor. v )

e Una Helicasa separa las J

hebras de ADN en las cajas / e Jij— Q-
TATA. Formandose la / we i e S5 AN
burbuja de transcripcidn. // - . [
e |a ARN polimerasa / S
comienza a unir /
ribonucledtidos mediante / :
enlaces fosfodiéster, una fé«r \ %!
vez formado el primer Na A2
enlace fosfodiéster acaba la /! *%5 Elongacnon
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\ e EI ARN se alarga, al agregar
\ nuevos nucleotidos de 3’a 5.
\ e La adenina en el ADN se une:
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Terminacion I
/
Cuando la ARN polimerasa cruza ,/ —— |
una secuencia de terminacion en el / -
gen. La hebra de ARNm estd / ;o AT
completa y se separa del ADN. e/ -
e Rho dependiente: hace que la
cadena nueva salga para irse al _}_“_iig _.
ribosoma. P B e
e Rho independiente: zona rica en el
citocinas. Guanina R
’ "= 0 :
\ g ) .
\ . - Tttt -
\
\
\
\
|
]
l
/
/
/




