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/QUE ES LA TRANSCRIPCION?

Es el proceso en el que |2 secvencia

de ADN de un gen se copid -:
‘ (transcribe) para hacer una molécula ;-

de ARN; 12 cual 13 ARN polimerasa es 3
12 principal enzima de franscripcién.

~ Y
ARN MENSAJERO

7 \)—UJ(QD) mARN: Molécula que Lleva (a

informacién  codificada para
sintesis de 1 o mas polipépﬁdos

ARN mensajero
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6 ARN DE TRANSFERENCIA <4

Aminoacido

Molécula adaptadora que lee

infor. Codificada en mARN y

trasfiere al A2 adecvado 2 cadena

polipeptidica  sintetizado  por
\ ribosomas

ARNt
/
Anticoddén \

4 ARN RIBOSOMICO (o €
Molécula Asociada a proteinas I :

especializada para construir [
ribosomas e

Forma parte de la
ﬂ estructura de los

ribosomas

$

o
- Los pasos basicos para (2
‘ e B transcripcién son 3: iniciacién, o
S, A elongacién y terminacién
_'EHA" ! el
e ! maean ma e
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. Biolégia molecular (1996). madrid:
fundacién José ortega y Gasset ‘
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Secuencias premotoras

Potenciador Caja TATA
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ascendente
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\] CARACTERISTICAS Y ©
FX DE TRANSCRIPCION

;QUE ES LA CAJA TATA?

Es la secuvencia
encventra en el

de algunos geneés, presente en
arq_ueas ComMo én

caJ'a TATA \/
Consénso qué sé ..;.m.,.
promotor, delante, | |
| |
eucariotas i %‘
ESTRUCTURA
LA secuencid dé nucleétides es 5'-
TATA-3, se encuentran varias

o

CAJA PRIBNOW

L3 secuencia es 5

dos primeras bases y 2 oltima (@ mas
conservada, Con posicién 3 10 bases del

TATAATS' siendo las

inicio de transcripcion. Tiene 2 misma
funcién que L2 TATA "unién de proteinas

ARN

FUNCION

implicadas en transcripcion del ADN en

Se une 2 13 proteina de union TATA, (TBP)
que es capaz de desenrollar la doble
hebra de ADN y recluta a la ARN PoL |1
para iniciar franscripcién. En ocasiones la
Pol Il se une 2 12 hebra de ADN en cajo
TATA para transcripcion. EL TFIID (FX de
transcripcion) se une a 12 c2 ja TATAY se
unen al ADN mas pbs implicadas en

franscripcién.

o

Exones

Intrones

o)

4

adeninas mas (>3). La caja TATA se
localiza antes del gen (upstream) de
25 a 50 bases y max. 35 bases
antes del inicio transcripcional

o

HISTONAS

g Seunen a las cajas TATA con
facilidad y establece competicién
entre fx de transcripcion e historias y
desequilibrio de (2 competicién
resulta transcripcion o sileciamiento

covrseé ware 1-7.
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;QUE ES LA POL 11?

Es un2 enzimd involucrada en el
proceso de transcripCion y es parte
fundamental de las  células =

Bucariotas . _\.- i

de (2 polimerasa

o

MmODbULOS

L. €s el heterodimero Rpb4/Rpb7
“Régulador maestro” participa en
transcripcion y procesamientos de
ARNmM en su exporte, degradacion y

ESTRUCTURA Y FUNCION ©

AKN POLIMERASA Il

;COMO ESTA FORMADA?

Por 12 subunidades y estdn
organizadas en CinCo  mMddulos
estructurales, que en tonjun‘ro
median |2 actividad y procesividad

traduccién. \,
RPEY/1 I v IR ‘
-
Se une a los ARNm y salir del . i
citoplasma unido y facilita el acceso o T i

-

de las fosfatasas del CTD, Ssu72 y
Fepl para su defosforilacion y regula
el Subl, que modula globalmente 1a
fosforilacién de la ARN POL I én
transcripcién
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T E T nrgon sty

L2 mayor s RPBL, que Contiene el

ag sitio que se une 2 una hebra de ADN

+

aEE = D3 =

para iniciar franscripCion, 12 RPB2 es
la mas grande (despues de RPBL) y

= o ayuda a mantener el contacto entre
e e ] |2 hebra molde y la hebra nueva.

Graham, I., Alstom, J. And Geurink, H.

(2002) Genética. Harmelen: Corona
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\) ETAPAS DE o

TRANSCRIPCION

)
.I
;QUE ES? =
Procéso én el cval 12 informacién . -~
genética codificada dn ADN se copid
en ARN. L2 hebra molde de ADN va o -
a5 yladeARN en 5 3 5. L2 ARN
; B
polimerasa es la rESponsable de la
sintesis de un ARN @
3 L ]
o :
CARACTERISTICAS
-L2 velocidad de sintesis de ARN es 20
veces mas que (a de ADN
& e -Proceso altamente selectivo
N\ ] -Solo una parte de a secuencia-de ADN es
\ Hoaped transcrita para ARNSs nucleares
\ ¥ d— para ARNS nucl
‘ Sl % -No necesita un cebador
(o)
INICIACION

La ARN POL se uné 2 una secuencia
especifica de ADN (promotor) que
indica el comiénzo dé un gen, luego
desenrolla el ADN en esta resién

\ para |2 transcripcion y forma la

horquilla de transcripcién.

ELONGACION

L2 ARN pol lee (as bases de 3'-5'
y la cadena molde va de 5'-3'. En
el extremo 5° se cubre con cap de
nucleétido de metilguanosing, lo
estabiliza y evita que se rompa LI )
mientras se procesa y se o -
transporta fuera del nicleo.

2 TERMINACION

e = LaArN llega 2 la terminacién, finaliza
8 A 12 copia de ADN, y la cadena de ADN y

::;_: ealdus ARN se separan y libera L2 molécula
‘ rmie, _de ARNM recién f ormac.i'a. En cel.
s~ 0 Eucariotas hay una maduracion donde

se eliminan los intrones por empalme

(unir exones) “Splicing”

Borre, J.M. (S.F).Transcripcién. Opoeén
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