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TIPOS DE ARN QUE PARTICIPAN EN
EL PROCESO DE TRANSCRIPCION Y
SU FUNCION

->Adicciéon del CAP
->Adiccion de cola de Poli-A
--Spling alternativo

SE TRANSCRIBE DESDE EL
ADN Y CONTIENE LA
INFORMACION PARA LA

s s . . )
SHTESES BE BEOTEMG S, opmr la informacion de un 9en

para utilizarlo como

instrucciones para formar
oroteinas

aminoacido(aa)

deI’RANSEERENCTA

Transporta a los
aminoacidos
correspondientes
durante la traduccién

Funcién:

TRANSPORTA A LOS
AMINOACIDOS

HASTA EL RIBOSOMA.
AcTUA COMO UN PUENTE
ENTRE EL ARN MENSAJERO
Y EL AMINOACIDO

Traduccién

Ribosomas

ESTRUCTURAL

DEL RIBOSOMA. &

Es pare de los vibosomas

FUNCION: (donde ocurre la traduccién)
Y forma enlaces peptidicos
entre aminoacidos



ETAPAS DE LA TRANSCRIPCION

Terminador S c
. ' ' Definicion:
ARN .
polimerasa Es el proceso mediante el cual se
ADN que encodifica / Punto de terminacion .
¢itio de Uunion rho T de transcripcion produce uha copia de ARNm
EEEEREEEEERE T .ADN  (mensajero) a partir de una
Factor rho / Vi ' ' secuencia de ADN. Este ARNm es el
G \/ portador de la informacién sobre la
[ Gitio de proteina que el gen tiene codificado
; union rho
eh el ADN
ARN
Ve ° ° )
Proteina inicial

La proteina principal de este
proceso es la ARN polimerasa,
esta es capaz de sintetizar ARN a
partir de una secuencia de ADN
que le servira como un molde.

@ o ® /7
Iniciacion ...
/ \ ' Region transcrita

inicia cuando ARN polimerasa e o
se ancla al promotor. Esta | %ﬁﬂm
proteina le indica al ADN que ADW
se debe desenrollar para que l
se pueda realizar la lectura de  on
las bases hitrogenadas " Molde de cadena cencill
EI °® /7
- ongacion
Codena codificante La ARN polimerasa lee la hebra de ADN

4,
ADv para poder empezar a construir el

ARNm por medio de la colocaciéon de

ARN Gavlesnsalle bases complementarias. Es aqui donde
se hace el cambio de Tiaminha por
Cadena codificante Uracilo. El sitio inicial debe corresponder
ARV ' w6 70 a 5' del ARNm
Cadena molde
Terminacion
Es la fase eh que finalza la s
transcripcion, esto suceda cuando - Al
la ARN polimerasa cruza uha ﬁmio./o.dor
secuencia de terminacion en el o

gen y el ARNm esta listo para
separarse del ADN

Formacion del ARNm Maduro

Los pre-ARNm tienen sus extremos cap 5'
(al inicio) y uha cola de poli-A 3' (al final)

Empalme: partes del pre-ARNm (intrones) se
cortan y se eliminan, y las piezas restantes
(exones) se vuelven a unir

exonef

[ msmm— A A AN

Intrones ‘:'_’ Cola poli-A

(/i Empalme

G snmamsmnn snnsmamm A A AN

ARNim maduro



Estructura y funcion
del ARN Polimerasa |

(b) tRNA gene

e Muchas subunidades (500 kD) —e =
e La subunidad mas grande tiene un dominio

carboxilo terminal, con secuencias consenso
g SP

repetidas de /aa
» RNA pol Il depende de factores auxiliares: los | TFIIB %TFlle _
factores de transcripcion TFIIX (X=ABCD.FG..) ™ "R ¥
e RNA pol Il +TFIIX= Aparato basal de la Ret i
transcripcion 10 e ekt o 1

Dos regiones esenciales del promotor
El iniciador (Inr) Py2CAPy4(-3a+5h)

La caja TATA centrada en -25
Formada por 8 pb

 Rodeada de G-C

COMO iNiCiA LA TRANSCRIPCION ARN
. unién de TFIID a la caja TATA PO[ "

T‘WIFI"”

TFIID?

« Complejo (800 kd) formado por: T o —

« TBP (30 kD):se une a caja TATA =N, Mﬁﬁi”lﬂ,ﬂ,'vl@{

e Factor de compromiso % ]

e Coloca a RNA pol II i/ | SRR

* Permite poner juntos TFIX y RNA pol I gy

 TAFs: reconocimiento promotor?? ! |

e TAF250 Y TAF150 interaccionan con DNA en “_TFi b | DA
pto inicio: eficacia s, [

< »
VAVAVAVAVAVAVAVAN
. unién de TFIIA seguida de TFIIB .« !

T »
FAVAVAVANAVAVAVAN

e union de TFIIF y RNA pol Il
 RAP74: Funcion helicasa
e RAP38: interaccion con RNA pol |l

Requeridos para liberar promotor y permitir reaccion de elongacion

< >
SINLNRORNLNONSINLN

. Unién de TFIIE, TFIH y TFIIJ \,:'lv

<« >
VAN AVAN AN AV AV AN

I

CTD tail is phosphorylated]
€ >
/”\/“\g\/‘%-f\f\f\f\

. TFIl H actividad helicasa y quinasa
(fosforila CTD de pol Il)

RNA polymerase initiates | ’

SRONG \fi\ fl\f\f\f\
SPTSI S),



CARACTERISTICAS Y FACTORES DE
TRANSCRIPCION

CAJA TATA

se encuentra unos 25 pares de bases en
sentido 5', al Inicio de la transcripcion en la
mayoria de los genes de eucariotas que se

expresan con especificidad de tejido

Partes de ARN polimerasa

que se unen especificamente

ﬂ a elementos -10 y -35

TTGACG TATAAT
AACTGC ATATTA

! tH—
Sitio de inicio
elemento -35 elemento -10  de transcripcion
L ]

Promeoitor

e PERMITEN LA UNION /. CONTIENE ADEMAS

DE LA ARN MUCHAS AS Y TS, LO QUE
FACILITA LA
POLIMERASA SEPARACION DE LAS

HEBRAS DE ADN.

El signo de menos solo significa que estan

antes, no despues, de este sitio.
El promotor es el sitio

para la union de la ARN
polimerasa, guia a la
polimerasa donde dehe
asentarse en el ADN para
iniciar la transcripcion.

La enzima ARN polimerasa
tiene un factor sigma (0),
que es la unidad disociativa,
que permite que la enzima

reconozca la secuencia
promotora, que  estd
espaciada entre las regiones
-35y -10.

Promotor

TATAAA
ATATTT

H—>

.
Caja TATA

Sitio de inicio
J« de transcripcion
TATAAA
ATATTT
; H—
Primer
factor de
traus‘crf'pciéu
TATAAA
ATATTT
| —

1« Mac factores de

Lranscripcion

ARN polimerasa [T

TATAAA
ATATTT

| ——

Los factores de
transcripcion son
proteinas reguladoras
que controlan la tasa de
transcripcion.

Cuando la ARN
polimerasa se une a la

secuencia promotora,
desnaturaliza el duplex
de ADN localmente,

formando un complejo
promotor abierto que se
convierte en la parte
desenrollada del ADN
hicatenario, exponiendo
las hases de cada una de
las dos cadenas de ADN



