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Capacidad que tiene el ADN para hacer copias o réplicas de su propia estructura, como
proceso fundamental para la transmision fiel de la informacion genética.

Dos cadenas de la doble hélice se mantienen juntas por medio de

puentes de hidrégeno entre las bases.
Helicasa

Ocurre una separacion gradual de las
cadenas de la doble hélice.

Conforme se abre el ADN, se forman dos estructuras
en forma de Y llamadas horquillas de replicacion, en
conjunto conforman lo que se llama burbuja de
replicacion.

Proteinas SSB

Mantienen separadas las cadenas

Cada cadena contiene la informacion requerida para
la construccion de una nueva.

Pueden actuar como molde para dirigir la sintesis de la cadena
complementaria y restaurar el estado de doble cadena.

Se ubican en diferentes sitios del ADN

Se acelera este proceso de replicacion.

ADN Polimerasa lll

Se crea una nueva cadena. 5a 3’

ADN Polimerasa Il

Comienza a afiadir nucledtidos para nueva cadena.

La cadena sencilla de doble hélice se va desenrollando
para que la nueva cadena conductora crezca de manera
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Estos puentes de hidrogeno

son débiles y pueden
romperse con facilidad.
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Apertura y desenrrollamiento del ADN exponiendo las bases de sus dos cadenas.
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Una de las 2 cadenas va a actuar como molde para la sintesis de ARN.

Se incorporan nucledtidos, uno a la vez, dentro de una cadena de RNA.
ARN polimerasa I

No son capaces de reconocer los promotores por si mismas y requieren la
ayuda de proteinas adicionales conocidas como factores transcripcionales
generales con una determinada secuencia denominada caja TATA.

Se deben ensamblar en cada promotor junto con la
polimerasa para que pueda comenzar la transcripcion.

se embalan los otros factores junto con la ARN polimerasa Il
para formar el complejo de iniciacion de la transcripcion.

Conforme la polimerasa avanza, el DNA se desenrolla de manera temporal y la
polimerasa ensambla una cadena complementaria de RNA que crece del
extremo 5'a 3.

Los factores de transcripcion son liberados por el agregado de grupos
fosfato a la cola de la ARN polimerasa.

Los terminadores indican que se ha completado el
transcrito de ARN.

El ADN terminador codifica una region de ARN que forma una
estructura de tallo-asa seguida de una cadena de nucledtidos.

La estructura tallo-asa del transcrito provoca que la ARN
polimerasa se detenga.

Los fosfatos son eliminados

La doble hélice de DNA se vuelve a formar.

Los tres tipos principales de RNA (mRNA, rRNA y tRNA)
derivan de moléculas precursoras de RNA que son mucho
més grandes que el producto final de RNA.
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Proceso mediante el cual un molde de referencia de ADN provee informacion para la sintesis
de una cadena de ARN (ARNm, ARNr, ARNt).

ADN



Transcripcion Traduccion

Pt — [ — 0000 Una vez que se une a un mRNA, el ribosoma siempre se mueve a lo largo del mRNA
o - de un coddn al proximo, en bloques consecutivos de tres nucleétidos.

Comienza con un codon de inicio AUG y se requiere un ARNt especial
I ARNt iniciador

Transporta el aminoécido metionina (Met), de manera que todas las
proteinas recién sintetizadas tienen metionina como primer aminoacido
en su extremo N-terminal.

Se une al sitio P acoplado con la subunidad pequefia y los factores

; GUGGUUC de iniciacion. La subunidad pequefia avanza a o largo del ARNm

Sous Piicanaa . en senfido 5' a 3' hasta que encuentra el primer codon AUG.
pequena =)

Subunidad ribosomal i
grande =

Los factores de iniciacion se disocian de la subunidad pequefia y permiten
el ensamblaje de la subunidad grande y comienza la elongacion.

Il
El sitio A va a ocuparse transitoriamente por sucesivos aminoacil-ARNt
,. W W unidas a una proteina llamada factor de elongacion unid a GTP.
' d Cuando los sitios A y P estan ocupados la peptidil transferasa

(ribozima) de la subunidad mayor cataliza la formacion del enlace
peptidico entre los aminoécidos.
[
A‘;:g;;;;:;sg;;;::jm\ . El primer ARN se libera por el sito E y el ARt que
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Una vez que la porcion iniciadora del ARNm es
‘_/m' D liberada otro ribosoma puede formar un complejo de
al nuevo aminoacido inidat)iéﬂ
Los codones de terminacion (UAA, UAG, UGA)
sefialan el final de la traduccion.
Las proteinas factores de liberacion se unen a cualquier

I

ocupaba el sitio A pasa a ocupar el sitio P.
[

Terminacion ' codon de terminacion que alcance el sitio A el ribosoma, lo
- / 3 que modifica la actividad de la peptidil transferasa y ésta agrega
LA R R PP una molécula de aaua.
o [l
e El ribosoma libera el ARNm y se disocia en sus dos
subunidades.
Proteina sintetizada
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