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Transcripción

Traducción

Iniciación de la 

transcripción es 

crucial

Síntesis de 

una proteínas

De información 

contenida en 

ARNm

Leído por los 

ribosomas
Fabricando 

proteínas

Grupo de 3 

bases de ARNm

Determina unión 

a la cadena de 

proteica

De uno de los 20 

aminoácidos 

Relaciones 

codón-

aminoácido

Conforman 

código 

genético

Permite que células 

decodifiquen
Una cadena de nucleótidos a 

cadena de aminoácidos

Elementos que 

leen el ARNm

y sintetizan 

una cadena

RNA 

transferencia

Puente 

molecular

Conecta 

codones 

de ARNm

Ribosoma

Organelos

de dos 

subunidades

Subunidad 

50s

Subunidad 

30s

Sitio E

Sitio P

Sitio A

Anclaje de metionina y aminoácidos

Salida de RNAt
Busca mas a para 

cadena

Entrada de RNAt mas un aminoácido

Sitio P

Sitio A

Lee el RNAm mas el 

IF-2/GTP/metionina

Aminoacilsintetasa Activa aminoácidos 

apoyado por ATP

Antes de unir RNAt

con aminoácidos
Participa en sitio P 

de subunidad 50s

Proceso 

citoplasmático

Iniciación

Factor de iniciación (IF) 

tipo 1 y 3 

Separación de 

subunidades 50s y 30s

Factor de iniciación (IF) 

tipo 2/GTP/metionina

En subunidad 30s lee 

RNAm

IF-1, IF-2, IF-3, GTP, 

RNAm y metionina
Formación de complejo 

de iniciación 30s

Unir subunidad 50s Separar IF-1, IF-2 y IF-3

Hidrolisis de GTP 

Unión de 

subunidades 

50s y 30s  

Complejo de 

iniciación 

70s

Elongación
Participa 

subunidad 50s

Sitio A
Entra RNAt + 

aminoácido

Sitio P
Aminoacilsintetasa une a 

los aminoácidos 
Anclaje de metionina

Sitio E Sale RNAt para buscar 

mas aminoácidos
Regresa a sitio A

Terminación
Factor de liberación 

hacia sitio A
Bloquea entrada de 

RNAt

Determinar genes que se 

expresan.

Importante descifrar 

iniciación de 

transcripción

Por las 

polimerasas 

RNA

A través de 

identificación del sitio 

de inicio 

Tipos de 

transcripción y 

sus niveles 

Eucariontes

Procariontes 

- Nivel promotor.

- Nivel estimulador.

- Nivel de la dinámica del 

nucleosoma

- Nivel de la condensación del 

cromosoma

- Nivel promotor.

- Nivel estimulador.

Tipos y estructuras 

de RNA polimerasa

RNA polimerasa 

procarionte

RNA polimerasa 

eucarionte

- 2 subunidades β

- 12 a 15 proteínas 

especificas

- 2 subunidades β

- 2 subunidades α

- Factor sigma

Proceso

Iniciación

Iniciación de la 

transcripción
Forma RNA Identificar región 

promotora

Caja TATA o TTGACA

Factor SIGMA

Formación de burbuja 

de transcripción

- Helicasa

- Topoisomerasa

- Girasa

Formado por 

RNA polimerasa

Elongación
Síntesis de 

nucleótidos 

trifosfatados

Hasta 12 

nucleótidos 

sintetizados

Factor sigma 

se disocia

Sintetiza 

RNAm

Terminación

Region

polindromica

Rica en citocinas y 

guanina

Formacion de cola 

poliU

Termina síntesis de 

ARN

Factor RhO

Se une a 

RNA 

polimerasa 

Produce 

hidrolisis 

(ATP y H2O)

Separación 

del ADN

Termina 

síntesis de 

ARN

RNA= 

transcripto 

inmaduro

Exones

Intrones Regiones 

basura

Transcripto 

maduro

Eliminación de 

intrones

Agregación de caperusa Llave del ribosoma

Agregación de cola 

de poli adenina

200 adeninas

Eliminación por enzimas 

del citoplasma

Protección contra 

enzimas de citoplasma
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