
 
                        

                                 
                            UNIVERSIDAD DEL SURESTE 

  
                          PRESENTA 

 
Lucía Guadalupe Zepeda Montúfar 

 
OCTAVO SEMESTRE EN LA LICENCIATURA DE MEDICINA HUMANA 

 
TEMA: “Los umbrales”. 

 

ACTIVIDAD: Cuadro sinóptico 

 
ASIGNATURA: “Genes Hox”.  

 
UNIDAD I 

 
 

CATEDRÁTICA: Dr. José Miguel Culebro Ricaldí 

 

 TUXTLA GUTIÉRREZ; CHIAPAS A 15 DE MARZO DEL 2023 



Fuente bibliográfica 
1. Sanjay V. Ganeshkar, Ambesh Kumar Rai y Joe E. Rozario (2015). The master of craniofacial orchestra: homeobox genes and neural crest cells. International Archives of Integrated Medicine (IAIM), 2 (7), pp: 162-170. 
2. Steven Hrycaj y Deneen Wellik (2016). Hox genes and evolution. F1000Research, 5, Faculty Review, pp: 859 

 

 

GENES HOX

CLASIFICACIÓN HABITUAL 

Genes  Hox  senso  estricto  
(Hox s.e.)

Aquellos genes Hox que se encuentran
en alguno de los 4 clusters Hox.

Genes Hox senso lato 
(Hox s.l.)

Genes que presentan el
homeodominio, excluyendo los
anteriores.

MECANISMO EN EL DESARROLLO 
EMBRIONARIO

Determinan la identidad de somitas y
regulando los la organogénesis; actuando
como sello permanente de la posición
anteroposterior que ocupa la célula en el
embrión.

FACTORES DE 
TRANSCRIPCIÓN 

Se encargan de la regulación de la
morfogénesis y diferenciación celular
durante el desarrollo embrionario temprano.

PATOLOGÍAS

Generales
Anirinia, simpolidactilia, diversosas
tipos de cáncer.

De mayor complejidad 
(por el tratamiento)

Vasculares y renales.

Definición: Grupo de genes selectores
homeóticos, que a su vez conforman un
subconjunto de la familia de genes homeobox.
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REGULACIÓN EPIGÉNETICA

EFECTO MATERNO
Los genes de efecto materno codifican reguladores de la
transcripción o la traducción que se ejercen control entre sí
y sobre otros genes

GENES GAP
Se activan por interacciones con los productos
proteicos de los genes de efecto materno y se regulan
mutuamente.

GENES DE LA REGLA PAR

se activan por interacciones entre genes gap y sus patrones de
expresión se ajustar al interactuar entre ellos. Cuando falta un gen de
la regla par debido a mutación, hay una pérdida de estructuras en las
regiones de segmentos donde el gen se expresa normalmente.
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REGULACIÓN: GENES HOX Y 
CaCU

IMPLICACIÓN DE LOS GENES HOX
Los genes HOX del tipo Abd-B participan en este
desarrollo y en el mantenimiento de las estructuras
genitourinarias adultas.

ETIOLOGÍA DE CaCU
Infección (VPH), genéticos,
ambientales y epigenéticos.

GENES IMPLICADOS EN EL
PROCESO DE CARCINOGÉNESIS
CERVICAL

HOXA1, HOXC5, C6, C8 y C10, HOXD9
y HOXD13

GENES IMPLICADOS EN EL PROCESO DE
TRANSFORMACIÓN MALIGNA DE LA CÉLULA
DEL EPITELIO CERVICAL

HOXB2, B4, B13 y HOXC11-C13.

GENES IMPORTANTES EN EL PROCESO
DE INVASIÓN CELULAR PARA QUE UNA
LESIÓN CERVICAL PREINVASIVA
AVANCE A UN CARCINOMA INVASOR

HOXC10

OBJETIVO DE LOS MARCADORES
MOLECULARES DE CaCU

Desarrollo de nuevas estrategias
terapéuticas para atender esta
neoplasia.

Definición:El cáncer es una acumulación de múltiples
alteraciones en genes que regulan el crecimiento celular,
la división celular, la proliferación, etcétera, entre otras,
las cuales traen consigo otras alteraciones morfológicas y
metabólicas en las células que las presentan.


