
 

 Iniciación Elongación Terminación 

Función: La iniciación de la traducción en 
procariotas supone ensamblar los 
componentes del sistema de 
traducción, que son: las dos 
subunidades ribosómicas, el ARNm a 
traducir, el primer aminoacil-ARNt 
(el ARNt cargado con el primer 
aminoácido), GTP (como fuente de 
energía) y factores de iniciación que 
ayudan a ensamblar el sistema de 
iniciación. 

La elongación de la cadena 
polipeptídica consiste en la adición 
de aminoácidos al extremo carboxilo 
de la cadena. Comienza cuando el 
nuevo aminoacil-ARNt se acopla en el 
sitio A. El factor de elongación Tu (EF-
Tu), una pequeña GTPasa, facilita 
este acoplamiento.  

La terminación ocurre cuando uno 
de los tres codones de terminación 
o de parada entra en el sitio A. Estos 
codones no son reconocidos por 
ningún ARNt. Sí son reconocidos, en 
cambio, por un tipo de proteínas, 
llamadas factores de liberación; 
concretamente, por la RF-1 (que 
reconoce los codones de parada 
UAA y UAG) o la RF-2 (que reconoce 
al UAA y al UGA).  

Características: El ribosoma se ensambla alrededor 
del ARNm que se leerá y el primer 
ARNt (que lleva el aminoácido 
metionina y que corresponde al 
codón de iniciación AUG). Este 
conjunto, conocido como complejo 
de iniciación, se necesita para que 
comience la traducción. 

La cadena de aminoácidos se 
extiende, el ARNm se lee un codón a 
la vez, y el aminoácido que 
corresponde a cada codón se agrega 
a la cadena creciente de proteína. 

Codón de alto en el arnm (UAA, 
UAG, o AGA) entra en el sitio A. 
Proteínas llamadas factores de 
liberación reconocen los codones 
de terminación y caben 
perfectamente en el sitio P (aunque 
no sean ARNt). 

Representación:    

Diego Fabricio González Mellanes 


