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Técnicas Moleculares.

Uno de los objetivos de la humanidad ha sido el poder analizar y alterar la composicion y expresion de los genes en todo tipo de organismos; sin
embargo, no fue sino hasta el siglo pasado que se implementaron técnicas que pudieron aislar, analizar y manipular a los acidos nucleicos, tanto el
acido desoxirribonucleico (ADN) como el acido ribonucleico (ARN), asi como a las proteinas que son codificadas por estos, dando lugar a la ciencia

ahora denominada Biologia Molecular.
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