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ELEMENTOS BIOQUÍMICOS QUE INTERVIENEN 

EN EL FLUJO DE LA INFORMACIÓN GENÉTICA. 

Replicación del ADN 

(en células procariotas 

y eucariotas) 

El ADN debe 

duplicarse en cada 

ciclo celular. 

Cada célula hija 

mantenga la misma 

cantidad y cualidad 

de información. 
Formar réplicas exactas. 

La fase S del ciclo celular. 

La célula se divide por 

el procesó de mitosis. 

Cada Cadena de la doble hélice de 

ADN sirve como molde para la síntesis 

de una nueva complementaria. 

Transcripción del ADN (síntesis de ARN), 

en células procariotas y eucariotas. 

Se sintetiza un ARN usando 

como molde al ADN. 

Son copiadas a ARN mediante 

una enzima llamada ARN 

polimerasa (ARNp)  

El ARN ribosomal el de 

transferencia 

Los ARN mensajeros, que 

serán luego traducidos a una 

cadena polipeptídica 

La síntesis de proteínas se realiza 

en los ribosomas (situados en el 

citoplasma) 

Se realiza en el núcleo celular (En el 

núcleo con membrana de la célula 

eucariota o en el núcleo sin 

membrana de la célula procariota). 

 

Procesamiento pos-transcripcional 

de los diversos tipos de ARN. 

sirven como la maquinaria en la cual la 

secuencia de nucleótido del mRNA se 

traduce hacia la secuencia de aminoácidos 

de la proteína especificada. 

 La traducción del mRNA comienza cerca 

de su terminal 5′, con la formación del 

amino terminal correspondiente de la 

molécula de proteína. 

El mensaje se lee de 5′ a 3′, y concluye con 

la formación del carboxilo terminal de la 

proteína. La transcripción de un gen hacia 

el mRNA correspondiente o su precursor 

forma primero la terminal 5′ de la molécula 

de RNA. 

En procariotas, esto permite el inicio de la 

traducción del mRNA antes de que se 

complete la transcripción del gen. 

Esto evita la transcripción y traducción 

simultáneas en organismos eucarióticos, y 

hace posible el procesamiento necesario 

para generar mRNA maduro a partir de la 

transcripción primaria. 

Una vez que el mRNA se une al 

ribosoma, este último encuentra el cuadro 

de lectura correcto en el mRNA, y la 

traducción empieza. 

El eIF-2 es uno de los dos puntos de control 

para el inicio de síntesis de proteína en 

células eucarióticas. 

Código genético y activación de 

aminoácidos. 

La traducción es el paso de 

la información transportada 

por el ARN-m a proteína. 

La especificidad funcional de los 

polipéptidos reside en su secuencia 

lineal de aminoácidos que determina 

su estructura primaria, secundaria y 

terciaria. 

Síntesis de proteínas (traducción de ARN). 

Los aminoácidos libres que hay en 

el citoplasma. 

Se une para formar los polipéptidos y 

la secuencia lineal de aminoácidos 

de un polipéptido depende de la 

secuencia lineal de ribonucleótidos 

en el ARN. 

A su vez está determinada por 

la secuencia lineal de bases 

nitrogenadas en el ADN. 

Los elementos que intervienen en el proceso 

de traducción. 

Los aminoácidos, los ARN-t (ARN transferentes) 

Los ribosomas, ARN-r (ARN ribosómico y 

proteínas ribosomales), el ARN-m (ARN 

mensajero 

Enzimas, factores proteicos y nucleótidos 

trifosfato (ATP, GTP) 

Crick (1958) 

Postuló la necesidad de la existencia de 

un adaptador que acoplará cada 

aminoácido a su correspondiente codón 

La activación de los aminoácidos para formar los 

complejos de transferencia es el paso previo 

necesario para que pueda comenzar la traducción 

Consiste en la unión de cada aminoácido a su ARN-t 

específico mediante la intervención de un enzima, la 

aminoacil-ARN-t sintetasa y el aporte de energía del 

ATP 

aa1 + ARN-t1 + ATP → ARN-t1-aa1 + AMP + PPi 

ESTRUCTURA DE LOS 

ARN TRANSFERENTES 

Los primeros estudios 

sobre la estructura de los 

ARN-t se realizaron por 

R. Trabajando con el ARN-

t de alanina de levaduras. 

A partir de sus trabajos se 

estableció el modelo 

general de estructura de 

los ARN-t y por estas 

investigaciones recibió el 

Premio Nobel en (1968). 

Normalmente el ARN-t adopta 

una estructura de hoja de trébol 

plegada en forma de L o forma 

de boomerang. 

LOS RIBOSOMAS (ARN RIBOSÓMICO Y PROTEÍNAS 

RIBOSOMALES) 

El reconocimiento entre los 

tripletes del mensajero y los 

anticodones de los ARN-t 

cargados con su correspondiente 

aminoácido, así como el 

establecimiento de los enlaces 

peptídicos entre dos aminoácidos 

sucesivos tiene lugar en los 

ribosomas. 

La estructura general de los 

ribosomas procarióticos y 

eucarióticos consta de una 

subunidad pequeña, una 

subunidad grande y dos 

sedes, la sede aminoacídica 

lugar de entrada de los ARN-t 

cargados con un aminoácido y 

la sede peptídica lugar en el 

que se encuentran los ARN-t 

cargados con un péptido  

Estos genes sufren un procesamiento, de manera que la copia 

recién transcrita o molécula precursora de los ARNr tiene un 

tamaño mayor. 

SUBUNIDADES DE LOS RIBOSOMAS PROCARIÓTICOS 

Y EUCARIÓTICOS 

Los ribosomas son unas estructuras o partículas 

citoplásmicas formadas por ribonucleoproteínas 

Los ribosomas son unas estructuras o partículas 

citoplásmicas formadas por ribonucleoproteínas 

 La estructura general de los ribosomas 

procarióticos y eucarióticos consta de una 

subunidad pequeña, una subunidad grande y dos 

sedes 

La sede aminoacídica lugar de entrada de los 

ARN-t cargados con un aminoácido y la sede 

peptídica lugar en el que se encuentran los ARN-t 

cargados con un péptido. 


