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;Cual es el mecanismo de resistencia antibiotico que utilizan las bacterias?
R= Transferencia horizontal de genes
;Como ha interactuado la evolucion ecolégica dindmica para provocar la resistencia antibidtica?

R= Han logrado ser capaces de lograr una alta resistencia a los antibiéticos gracias a
retroalimentaciones ecoevolutivas en las comunidades de bacterias, por ejemplo, con consumidores
de protozoos y fagos, es decir el estar en constante interaccidn con diferentes comunidades
bacterianas a atribuido a la resistencia y por lo que comprendi me parece que es gracias también a

que comparten informacion entre ellas.
;Cuales son los principales métodos de analisis molecular para determinar la resistencia
antibiética?

1. El andlisis del metagenoma basado en la secuenciacion de ADN de alto rendimiento es
esencial para comprender la dindmica evolutiva ecolégica de la resistencia a los antibioticos

en entornos comunitarios.

2. PacBio RS y Oxford Nanopore MinION son importantes ya que facilitan el ensamblaje de

contigs largos facilitando asi la identificacion de areas genémicas bajo seleccion.

3. La PCR cuantitativa también es una herramienta til para cuantificar genes de resistencia a

antibioticos.

4. Array-qPCR es un método particularmente eficaz para evaluar la existencia y cantidad de

genes de resistencia a antibioticos en diferentes entornos.
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