S

UDS

[ PASION POR EDUCAR |

Universidad del Sureste

Escuela de Medicina

Materia:

Farmacologia

DR. Ezri Natanael Prado Hernandez

Presenta:

Fatima Andrea Lopez Alvarez

3*B

Lugar y fecha
Comitan de Dominguez Chiapas a 07/01/21



¢, Cudl es el mecanismo de resistencia antibiotico que utilizan las bacterias?

R= HGT es el proceso por el cual las células bacterianas pueden intercambiar material
genético. Los genes de resistencias a los antibiéticos a menudo se transportan en MGE
que actian como vectores que transfieren informacién genética entre las bacterias e
incluso entre los limites de las especies.

¢Como ha interactuado la evolucién ecoldgica dinamica para provocar la
resistencia antibiotica?

R=Entornos naturales, las bacterias se albergan genes de resistencia a los antibioticos
forman parte de comunidades complejas donde interactlan con otras especies, la
propagacion de genes de resistencia a antibioticos a través de HGT, las comunidades
microbianas pueden verse como redes de intercambio de genes donde la composicién y
diversidad de especies pueden ser un factor importante que determina como se propagan
los genes de resistencia, los estudios recientes sugieren que ciertas especies son
centrales fundamentales, que promueven la propagaciéon de genes de resistencia a los
antibidticos.

¢, Cudles son los principales métodos de analisis molecular para determinar
la resistencia antibiética?

R= El desarrollo de técnicas moleculares ha sido crucial para aumentar la evolucion de la
resistencia a los antibiéticos, el analisis metagenémico basado en la secuenciacion de
ADN de alto rendimiento, Tecnologias y secuenciacion de lectura larga como PacBio RS
son importantes ya que facilitan el ensamblaje de contigd largos facilitando asi la
identificacion de areas gendémicas bajo la seleccion, La PCR cuantitativa también es una
herramienta Util para cuantificar genes de resistencia a antibiéticos, ArraygPCR es un
método eficaz para estimar la presencia y la cantidad de genes de resistencia a
antibiéticos en diferentes entornos,



