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an eco-evolutionary perspective"

Desarrollo de la actividad:

¥ ;Cuadles serian tus estrategias ya en la practica médica para disminuir la
resistencia antibiotica? No recetar antibioticos fuertes a menos que sea una
situacion critica, que el diagnostico sea positivo a bacterias y no virus, prevenir
mediante vacunas, interrupcion de la transmision de los microorganismos
mediante medidas higiénicas y sanitarias.

¥ . Cual es el mecanismo de resistencia antibidtico que utilizan las bacterias?
La transferencia horizontal de genes (conjugacién, transformacion y
transduccion). otro mecanismo clave es cromosomico
mutaciones. La principal diferencia entre estos mecanismos.
es la rapidez con la que se produce la adaptacion de la resistencia en las
bacterias.

¥ /Como hainteractuado la evolucion ecoldgica dinamica para provocar la
resistencia antibiotica? En el comportamiento y la fisiologia bacteriana

¥ ¢ Cuales son los principales métodos de analisis molecular para determinar
la resistencia antibidtica? secuenciacion de ADN de alto rendimiento,
Secuencia de lectura larga cing tecnologias como PacBio R. La PCR
cuantitativa también es util herramienta para cuantificar genes de resistencia a
antibioticos. Matriz-qPCR es eficaz para estimar la presencia y cantidad de
genes de resistencia a antibidticos en diferentes entornos. Secuenciacion de
genomas de células individuales permite un analisis genético detallado de la
célula microbiana sin cultivar. Con el método epicPCR descrito recientemente
es posible conectar un gen con su huésped en una resolucién unicelular para el
analisis de hosts de genes.
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