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TRANSCRIPCION

En las rutas de transmisién de la informacion
Enzima que 2o . R MADURACION
i genética, se denomina transcripcion al proceso de DEL
par ',C'pa ?n trasvase de la informacién contenida en el ADN a
la sintesis : TRASCRIPTO
la molécula de ARN
de ARN PRIMARIO

Estas secuencias no codificantes se denominan

ARN polimerasa 1.- FASE intrones, y las secuencias codificantes, exones. 1.- corte y empalme
— .-
P de INICIO Para obtener un ARNm funcional se han de
eliminar los intrones a través de un proceso

denominado de corte y empalme (“splicing”)

N

El ARN que participa en este complejo es
el nuclear pequeiio (ARNsn), con cinco
tipos moleculares, que forma complejos
con proteinas denominados

“ribonucleoproteinas”.

ARN polimerasa reconoce el

inicio de la sintesis. Zona 2 _FASE DE
Promotor. Se da el numero +1 ELONGACION
al par de bases de ADN donde

comienza la sintesis de ARN

hasta +n serd el ultimo par de
bases. 3.-FASE DE
TERMINACION \

2.-corte

/ 5 . \ Los ARN ribosémicos, tanto
Tal y como lo copia el ARN polimerasa RS esta. a-se Hls de procariotas como de
produce el crecimiento de . . .
eucariotas, son sintetizados

este ultimo par de bases estara . o
la cadena por La ARN polimerasa continua la
como largos transcritos

cituado hacia el extremo 3’ de la
cadena molde de ADN incorporacién de copia de ADN hasta la presencia _ '
ribonucleétidos con bases de una secuencia concreta de primarios
, complementarias, que terminacién que provoca su ‘
forman el hibrido ADN- disociacion. La secuencia de
ARN en una secuencia de terminacion suele estar 3.-Modificacion de

Los promotores mas frecuentes K unos 12 pares de bases. / formada por una repeticién de adiccion

presentan una secuencia estandar o bases de adenina que se |
secuencia consenso en las que transcribe como una secuencia

La mayoria tiene en su

ciertos nucledtidos aparecen con / \ de uracilos en el ARN
mayor frecuencia. Las secuencias A medida que la ARN sintetizado. extremo 5' un casquete
consenso mas frecuentes son dos; polimerasa avanza por la formado por un nucleétido
la primera situada a -10, cadena molde de ADN los dos metilado de guanosina unido
denominada secuencia TATA o caja ibri .
s BT R — J Calieeie kiR toEs Factor P (Rho) hibrido ADN- a través de un enlace 5'-
e Pribnow e's yyla van separando, volviendo la ARN, y con gasto energético Ciirifosfato.
segunda situada a -35 es cadena de ADN a su provoca la rotura de los
configuracién primitiva de enlaces que mantienen al ARN -
doble hélice. recién sintetizado unido al ADN En el extremo3' tiene una cola
K / y causa la separacién de la ARN de poliA formada por 20 a 250
X olimerasa de la cadena de i i
La ARN polimerasa se une al ADN P ADN residuos adenilato.
migrando hasta los promotores, ) ) ¥
L La ARN polimerasa mantiene
cuando llega a esa posicion se tos | | tre | 4.-Modificci de B
produce el desenrollamiento del ;o 05 105 Enfaces en redasl7 L > el e et le clEes
ADN en una seccién de unos 17 £ enads el: cl Stzgmento” ed Otra forma de te.rm.I?aCIon \
nucledtidos (en la sequencia -10), pareslAeD:lses, des;en:o . . el 'Franscrlpuon, e ;.
formando lo que se denomina e > por delan e&i mdePendlente del fat?'(lor p, Modificaciones quimicas
burbuja de transcripcién enrollandolo pordetrss. consiste en la fom;]ac'on I‘I"e realizadas sobre las bases,
una estructura en horquilla, . .
9 como metilaciones,

formada por 15 6 20 . .
nucledtidos del ARN, que desaminaciones o
rompe los enlaces de parte reducciones. Determinan su

del hibrido ya que en la estructura espacial o
secuencia conformacioén natural.
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