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GENÉTICA 

MOLECULAR  

PCR 

NORTHERN BLOT 

EXTRACCION DE 

ADN 

SOUTHERN BLOT 

PRUEBA DE 

PROTEINA 

TRUNCADA 

HIBRIDACIÓN 

CON SONDAS DE 

ADN. 

Permite el estudio de 

genoma completo o 

secuencias específicas de  

ADN  cortas o largas con el 

fin de detectar y analizar 

secuencias de interés para 

la investigación en las 

ciencias agronómicas, 

forenses, diagnóstico 

clínico e investigación 

básica, traslacional y 

aplicada; cada una de ellas 

se caracteriza por la 

confiabilidad y rapidez en 

la obtención del resultado, 

robustez, especificidad, 

sensibilidad y flexibilidad, 

comparado con métodos 

fenotípicos. 

Técnica de laboratorio utilizada para 

amplificar secuencias de ADN. El método 

utiliza secuencias cortas de ADN 

llamados cebadores para seleccionar la 

parte del genoma a amplificar. 

Se utilizada para detectar una secuencia 

específica de ADN en una muestra de 

sangre o tejido. Una enzima de 

restricción se utiliza para cortar una 

muestra de ADN en fragmentos que se 

separan mediante electroforesis en gel. 

Técnica de detección de moléculas de 

ARN de una secuencia dada dentro de 

una mezcla compleja. Se toma la mezcla 

de ARN y se somete a una electroforesis 

en gel a fin de separar los fragmentos de 

acuerdo con su tamaño. 

Método por el cual se obtiene el ADN a 

partir de material biológico (cepillado bucal, 

saliva, sangre o cualquier tejido) utilizando 

técnicas físicas y químicas. La extracción 

consiste en la separación y purificación del 

ADN con el fin de estudiarlo. 

Se basa en la transcripción y traducción in 

vitro de una región amplificada de un gen o 

mRNA alvo mediante PCR de transcripción 

reversa (RT-PCR), seguido de un análisis 

para fragmentos de polipeptideos menores 

a partir del producto de PCR (7). 

Proceso por el cual se combinan dos cadenas 

de ácidos nucleicos antiparalelas y con 

secuencias de bases complementarias en una 

única molécula de doble cadena, que toma la 

estructura de doble hélice, donde las bases 

nitrogenadas quedan ocultas en el interior. 
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